Kursun Amaci

Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Bitkisel Uretim ve
Teknolojileri Bolimii  onclliginde dizenlenen bu kurs
biyoinformatik uygulamalarina giris yaparak bitki patolojisi
alaninda yeni nesil dizileme teknolojilerine ve veri analizlerine
odaklanmaktadir.

Kurs slresince Mikrobiyal Genetik, DNA Dizileme Teknolojileri
ve Calisma Prensipleri, Genom Veri Bankalari, Bitki
Patolojisinde Filogenetik, Biyoinformatik ve DNA Analizleri gibi
konular ele alinip, hem teorik hem de pratik uygulamalarla
katilimcilara bu konularda yorum yapabilmek icin gereken
analitik yaklasimlari yakalama firsati saglanacaktir. Ayrica
CRISPR-Cas9 ve NGS teknolojileri ile Geneious Prime
biyoinformatik analiz programi da detayl olarak incelenecektir.
Kurs dili Ttrkgedir. Kursa katilim 30 kisi ile sinirli tutulacak olup,
tim katilimcilara kurs sonrasi katilim belgesi verilecektir.

Diizenleme Kurulu

Prof. Dr. Cigdem ULUBAS SERCE - Nigde Omer Halisdemir Universitesi
Prof. Dr. Sibel DERVIS - Mardin Artuklu Universitesi

Dog. Dr. Behcet INAL - Siirt Universitesi

Dr. Ogr. Uyesi Eminur ELCi - Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Dr. Serkan ONDER - Manisa Bagcilik Arastirma Enstitiisti MiidurlGigi

Egitim Tarihi : 13 — 17 Nisan 2020 (5 GUn)
* Katiima Sayisi : 30 Kisi
** Ozel Sektér : 750 TL
** Kamu : 600 TL
** Ogrenci : 500 TL
* Kursiyerlerin belirlenmesinde basvuru sirasi ve ¢alisma konulari
dikkate alinacak olup kursa lisanststi 6grencileri ile geng
arastirmacilar ve uzmanlar kabul edilecektir. Uygulamalar kisisel
bilgisayarlar Gzerinden bireysel olarak yapilacagi igin katilimcilarin
dizUstu bilgisayarlarini beraberlerinde getirmeleri gerekmektedir.
(Geng Arastirmaci: 35 yas alti, en az lisans derecesine sahip, Universite

ya da Ar-Ge Kuruluslarinda ¢alisan kisiler;

Uzman: 35 yas alti, en az yiiksek lisans derecesine sahip, Universite ya da
Kamu Kurumlarinin Ar-Ge birimlerinde uzman statiisiinde ¢alisan kisiler).
** Kurs Ucretine 6gle yemekleri, cay-kahve ikramlari, sertifika, kurs
notlari, dosya, bloknot, USB bellek ve kalem dahildir.

NOT: Katihmcilarin YOL + iASE + KONAKLAMA masraflan Tiibitak-BiDEB
tarafindan desteklenecektir.

Hesap No : 256 - 6642576 NiGDE
IBAN : TR92 0006 2000 2560 0006 6425 76

Prof. Dr. Cigdem ULUBAS SERCE (CUS)- Nigde Omer Halisdemir Uni.
Dog. Dr. Behcet INAL (BI) - Siirt Universitesi

Dr. Ogr. Uyesi Eminur ELCI (EE) - Nigde Omer Halisdemir Universitesi

Dr. Serkan ONDER (SO) - Manisa Bagcilik Arastirma Enstittisti Mudirl g
Dr. Ayse YILDIZ (AY) - Tiirkiye Milli Botanik Bahgesi Mudurligu

T.C.
NiGDE OMER HALISDEMIR UNIVERSITESI
TARIM BILIMLERI VE TEKNOLOJILERiI FAKULTESI
BiTKiSEL URETIM VE TEKNOLOJILERi BOLUMU
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BiTKi PATOLOJISINDE
BiYOINFORMATIK ANALIZLER

Uygulamali Egitim Firsati

13 - 17 Nisan 2020, NiGDE

Adres : Nigde Omer Halisdemir Universitesi, Tarim
Bilimleri ve Teknolojileri Fakiiltesi, Bitkisel Uretim ve
Teknolojileri Bltimii, NiIGDE

Etkinlik Web Adresi :
https://www.ohu.edu.tr/biyoinformatik2019
E-mail: biyoinformatik2019@gmail.com



https://www.ohu.edu.tr/biyoinformatik2019

13 Nisan 2020 Pazartesi
09:00- 10:30 Mikrobiyal Genetik (Teorik) (EE)
Ders igerigi: Bitki patojeni viriis, bakteri ve funguslarin genom yapilarinin
anlatilmasi, genetik materyalinin ¢ogaltilip eslestiriimesi gibi genetik
detaylarinin anlatilmasi ile mikrobiyal genom hakkinda temel bilgilerin
verilmesi hedeflenmistir.
10:30-11:00 Cay - Kahve Arasi
11:00-12:30 DNA Dizileme Teknolojileri ve Calisma

Prensipleri (Teorik) (Bi)
Ders igerigi: DNA dizilemesinin temelleri anlatilacak olup giiniimiize kadar
kullanilan teknolojilerin prensipleri kiyaslamali olarak anlatilacaktir.
12:30 - 14:00 Ogle Yemegi
14:00-15:30 Genom Veri Bankalari (Teorik) (Bi)
Ders igerigi: Genom veri bankalari (Ensembl, NCBI, UCSC) ve metabolik yolak
ve gen fonksiyonu veri bankalari (Gene Ontology ve Kyoto Encyclopedia of
Genes and Genome) hakkinda bilgiler.
15:30-16:00 Cay - Kahve Arasi
16:00-17:30 Genom Veri Bankalari (Uygulama) (Bi)
Ders igerigi: Genom veri bankalari (Ensembl, NCBI, UCSC) ve metabolik yolak
ve gen fonksiyonu veri bankalari (Gene Ontology ve Kyoto Encyclopedia of
Genes and Genome)'nin kullanimi, veri bankalarinda sorgulama ve sonuglarin
yorumlanmasi ile ilgili bilgisayar tzerinden bireysel uygulama yapilacaktir.
14 Nisan 2020 Sali
09:00-10:30 Bitki Patolojisinde Filogenetik, Biyoinformatik

ve DNA Analizleri (Teorik) (EE)
Ders igerigi: Filogenetik, evrim ve biyoinformatigin bitki patolojisi agisindan
onemi ve kullanimi, sekans verisi, konsensus olusturma, nikleotid dizilerinin
cevrilmesi, hizalama, filogenetik agag ve terimleri ile kullanilan metotlar (NJ,
ML, ME, UPGMA) hakkinda detayl bilgiler anlatilacaktir.
10:30-11:00 Cay - Kahve Arasi
11:00-12:30 DNA Analizleri (Uygulama) (EE)
Ders igerigi: DNA dizilerinin eldesinden sonraki her bir basamak
biyoinformatik araglar (Chromas, Sequence manipulation suite, Bioedit,
Mega) kullanilarak bir prokaryotik bir de 6karyotik organizma verileri ile
bilgisayar lizerinden bireysel uygulamali olarak yapilacaktir.
12:30 - 14:00 Ogle Yemegi
14:00-15:30 Filogenetik Analizler (Uygulama) (EE)
Ders igerigi: Viriis, Fungus ve Bakteri genomlarina ait DNA dizileri ve 1-0
verileri kullanilarak filogenetik analizler bilgisayar basinda bireysel olarak
uygulanacaktir.
15:30-16:00 Cay - Kahve Arasi
16:00-17:30 NGS'nin Bitki Patolojisinde Kullanimi (Teorik) (CUS)
Ders igerigi: Viriis, Fungus ve Bakteriyel etmenler icin klasik ve molekiiler tani
ile NGS yonteminin avantaj ve dezavantajlari metodoloji ve 6rnek galismalar
Uizerinden anlatilacaktir.
18:30 - 20:00 ACILIS KOKTEYLI

15 Nisan 2020 Carsamba

09:00-10:30 Biyoinformatigin Giicii: CRISPR-Cas9 Teknolojisi ve
Fitopatolojide Kullanimi (Teorik) (Bi)

Ders igerigi: CRISPR-Cas9 mekanizmasi ve teknolojileri ile biyoinformatik

uygulamalari hakkinda teorik bilgiler verilecek, teknigin fitopatolojideki kullanim

olanaklari 6rnekler Gzerinden anlatilacaktir.

10:30-11:00 Cay - Kahve Arasi

11:00-12:30 NGS icin Kullanilan Farkli Niikleik Asit Tipleri (Teorik) (AY)

Ders igerigi: Fungal, Viral ve Bakteriyel bitki patojenlerin NGS analizinde

kullanilan farkl niikleik asit tipleri (DNA, Total RNA, dsRNA, siRNA, VANA) ile

avantaj ve dezavantajlari hakkinda bilgi verilecek ve hangi bitki patojeni icin

hangi niikleik asit tipinin secilmesi gerektigi calismalar Gizerinden 6rneklerle

anlatilacaktir.

12:30-14:00

14:00-15:30

Ogle Yemegi

NGS igin Ornek Hazirlama, Niikleik Asit izolasyon
Yontemleri ile Kalite ve Miktar Olgiimleri (Teorik) (AY)
Ders igerigi: NGS icin 6rnek hazirlama siirecinde dikkat edilmesi gereken 6nemli
basamaklar ile NGS analizleri igin kullanilan DNA, Total RNA, dsRNA, siRNA ve
VANA izolasyon yontemleri ile niikleik asitlerin miktar ve kalite olgimu
kullanilan yontemler ve 6rnek ¢alismalar tzerinden detayh olarak anlatilacaktir.
15:30-16:00 Cay - Kahve Arasi

16:00-17:30 NGS igin cDNA Kiitiiphanelerinin Olusturulmasi (Teorik)(AY)
Ders igerigi: DNA, SiRNA, total RNA, dsRNA ve VANA igin kullanilan ticari cDNA
kitGphane kitlerinin tanitimi, cDNA kitiiphane olusturma metodolojisi ve kalite
kontrolleri hakkinda bilgiler anlatilacaktir.

16 Nisan 2020 Persembe

09:00-10:30 Bitki Patolojisinde Kullanilacak NGS Platformunun Se¢im
Kriterleri (Teorik) (AY)

Ders igerigi: Fitopatolojide viriis, bakteri ve fungal patojenler icin calismanin

amaci, ihtiyag duyulan okuma biyukligl, okuma derinligi gibi kriterlere gore

uygun NGS platformunun secimi ve platform kapasitesine gore galisilabilecek

ornek sayisinin belirlenmesi anlatilacaktir.

10:30-11:00 Cay - Kahve Arasi

11:00-12:30 NGS Veri Analiz Programlari (Teorik) (SO)

Ders igerigi: Linux ve Windows tabanli isletim sistemlerinde ¢alisan NGS

Verilerinin analizinde kullanilan programlar, 6zellikleri ve kullanim amaglari

hakkinda bilgiler verilecektir.

12:30 - 14:00 Ogle Yemegi

14:00- 15:30 Geneious Prime'a Giris (Teorik ve Uygulama) (SO)

Ders igerigi: Geneious Prime Programinin deneme versiyonu ve programin

eklentilerinin kisisel bilgisayarlara kurulumu gergeklestirilecek olup kurulumun

ardindan interaktif olarak programin ana panelleri, mendleri hakkinda bilgiler,

klasor ve alt klasor olusturma, genom veri bankasinin programa yiklenmesi, veri

dosyasi yukleme, veri dosyalarini yedekleme gibi programin galismasi hakkinda

genel bilgiler uygulamali olarak 6rnek veri dosyasi tizerinden anlatilacaktir

15:30-16:00
16:00-17:30

Cay - Kahve Arasi

Ham Veri Dosyasinin Kalite Kontrolleri, Adaptorlerin

Temizlenmesi ve Veri Dosyasinin Calismaya Hazir Hale

Getirilmesi (Uygulama) (CUS)

Ders igerigi: Programa yiiklenen veri dosyalarindan sekans adaptorlerinin ve

diistk kalitedeki okumalarin BBDuk programi ile temizlenmesi, Total RNA

verisi icin konukgu genomu eliminasyonu (CLC Genomic Workbench), birden

fazla tekrarlanan sekanslarin eliminasyonu, paired reads olarak yiiklenen veri

dosyalarindaki sekanslarin birlestirilmesi ile ilgili bilgisayarda bireysel

uygulama yapilacaktir.

17 Nisan 2020 Cuma

09:00- 10:30 DeNovo Assembly Araglari ve DeNovo Assembly Analizi
(Teorik ve Uygulama) (SO)

Ders igerigi: Kisa ve Uzun Okumalar icin kullanilan DeNovo Assembly

yontemlerinin teorik anlatiminin ardindan, drnek siRNA ve Total RNA verisi

ile bilgisayar tizerinden bireysel uygulama olarak DeNovo Assembly analizi

yapilacaktir. DeNovo Assembly analizi ardindan elde edilen contigler,

programin BLAST modilii kullanilarak genom veri bankasinda sorgulanacak,

sorgu sonuglari degerlendirilecektir.

10:30-11:00 Cay - Kahve Arasi

11:00-12:30 NGS Verilerinin Referans Genoma Haritalanmasinda
Kullanilan Araglar ve Genom Haritalama Analizleri
(Teorik ve Uygulama) (SO)

Ders igerigi: SIRNA ve Total RNA NGS okuma verilerinin segilen referans

genomlara haritalanmasinda kullanilan yéntemlerin anlatiminin ardindan

SiRNA ve Total RNA NGS verileri ile bilgisayar tizerinden bireysel uygulama ile

genom haritalama analizleri gergeklestirilecektir.

12:30 - 14:00 Ogle Yemegi

14:00-15:30 Tiim Genomun Elde Edilmesine Yonelik Calismalar ve
Primer Tasarimi (Teorik ve Uygulama) (CUS)

Ders igerigi: Genom Haritalalama Analizi sonucunda NGS okumalari ile

tamamlanamayan patojene ait genom bilgisinin elde edilmesi igin primer

tasariminin teorik olarak anlatilmasinin ardindan, NGS verisinden primer

tasarimi ve sanger sekans sonuglarinin NGS verisi ile birlestirilerek tim

genomun elde edilmesine yonelik analizler bilgisayar basinda bireysel olarak

uygulanacaktir.

15:30-16:00

16:00-17:30

Cay - Kahve Arasi

Bilinmeyen Bitki Viriislerinin NGS ile Teshisi (Teorik ve
Uygulama) (CUS)

Ders igerigi: Yeni patojenlerin NGS ile teshisinde kullanilan metodoloji ve
teshis stireci 6rnek bitki patojenleri Gzerinden anlatilacak, ardindan NGS
verisi tUzerinden bilgisayar basinda uygulama yapilacaktir.



